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FEATURES Location/Qualifiers
source 1..1092
/organism="Babesia bovis"
/organelle="mitochondrion”
/mol_type="genomic DNA"
/db_xref="taxon:5865"
CDS 1.1092

/codon_start=1
/trans|_table=4
/product="cytochrome b"

/protein_id="ACS68793.1"

/translation="MNLLNSHLLSYLVPRNLNSNWNLGFIVGFVFVFQILSGLLLTFY

YVPGSVDSFECVIRVLAEVNMGWAMRYFHAQCVSFCFFFMMLHMLKGLWYSSRYLP

WS

WYSGMVIFILSMAIAFLGYVLPYGQMSYWGATVIINLFYWFPDLVALVLGGYGVAFPT



LORFYILHFILPFVLLIVVLIHIYYLHRSSSTNPLSGVDSWLVSRFYPVIIFSDIRML

TMLFILLGVQLTYGVIPLFRGDCDNSIMANPLQTPMHIVPEWYLLTFYATLKMFPSKM

AGLIAMGILLESILIVESRAICSVVSCVTYHRSWTSITLPMIPALFILGSLGRLALS
NGLMFIGICSVLIVLYACMRLLDCVRIRM"
ORIGIN
1 atgaatttgt taaactctca tctactttcc tatcttgttc caaggaattt gaattctaat
61 tggaacttag ggtttatagt cggttttgta tttgtatttc aaatactatc aggacttttg

121 ttgacatttt attatgttcc tggaagcgtt gattcttttg aatgtgtaat tagagtgctt
181 gctgaagtca atatgggttg ggcaatgcegt tattttcacg ctcaatgtgt ttctttttge
241 ttctttttca tgatgctaca tatgctaaag ggattgtggt actcaagcag atatctacca
301 tggtcatggt attctggaat ggttatattt attttaagta tggctattgc tttcttaggt
361 tatgttcttc cttacggaca aatgagttat tggggagcaa cagttattat aaacttgttc
421 tactggttcc cagatttagt tgctcttgtt ttgggtggtt atggagttgce atttccaact
481 ctacaaagat tttacatatt acatttcata ttaccttttg tattgttaat tgttgtttta
541 attcatattt attaccttca caggtcttca agtactaatc ctttgtcagg agtagattct
601 tggttagttt caagatttta tccagtaatt atattcagtg atattagaat gctaacaatg
661 ttgtttatat tgttaggtgt tcaattaact tatggagtaa tacctttatt ccgaggagat
721 tgtgataatt caattatggc aaatcctttg caaactccaa tgcatatagt accagaatgg

781 tatctattaa ctttttatgc tactttaaag atgttcccaa gtaagatggc aggattaatt



/7

841 gctatgggaa ttttattaga atctataatt ttaatagtag agtctagagc tatatgttcg

901 gttgtatctt gtgtgacgta tcacagatca tggacatcta tcactctacc tatgatacct

961 gctttgttca tattaggaag tcttggaaga ctagctttaa gcaatggttt aatgtttatt
1021 ggtatatgtt cagttttaat cgttctttat gcttgtatga ggttattaga ttgtgtcaga

1081 atacgtatgt aa



